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Figure S1. MALDI Peak Annotation Algorithm. 

Note: This figure provides a schematic representation of the peak annotation selection algorithm. Briefly, for cases of ambiguities in terms of lipids, 
preference was given to the hydrogen adduct, followed by the sodium adduct over potassium. If a MALDI peak had multiple annotations satisfying 
the selection criteria, all the matches were retained for the class level analysis.
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Рисунок S1. Алгоритм аннотирования MALDI-пика. 

Примечание: На этом рисунке схематично представлен алгоритм выбора аннотации пика. Вкратце, в случаях неопределенности 
относительно липидов предпочтение отдавалось аддукту с ионом водорода, за которым следовал аддукт с ионом натрия, а не калия. 
Если у MALDI-пика было несколько аннотаций, удовлетворяющих критериям отбора, все совпадения сохранялись для анализа на уровне 
класса липидов.
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